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INTRODUGAO

O virus da diarreia viral bovina (BVDV), pertencente a familia Flaviviridade, € uma patogeno difundido mundialmente que causa
importantes perdas econdmicas na pecuaria de corte e leite. A infecgao cursa com sintomatologia inaparente, contudo, sinais respiratorios,
reprodutivos e digestivos podem ser observados. A transmissao transplacentaria durante o terco médio de gestacao pode levar a infeccao
persistente do feto, gerando animais que eliminam o virus em altos titulos durante toda a sua vida. Estes animais sao considerados 0s
principais responsaveis pela manutengcdo do BVDV na natureza, sendo a sua identificagcao estratégica em programas de controle e
erradicacdo. Existem duas espécies reconhecidas do virus: BVDV-1 e BVDV-2. A reatividade sorologica cruzada € baixa, logo o
conhecimento das variantes virais circulantes possui importancia estratégica no combate aos danos causados pela infeccgao.

OBJETIVO

O objetivo do presente trabalho foi verificar a prevaléncia das duas espécies de BVDV por RT-PCR no soro sanguineo
de bovinos de uma amostra representativa do Rio Grande do Sul.

MATERIAIS E METODOS DISCUSSAO E CONCLUSAO

9.894 amostras de sangue coletadas Os resultados encontrados demonstram uma circulagao
) D2al et [EE) el Elie semelhante tanto de BVDV-1 quanto BVDV-2 (Figura 2). A
auséncia da febre aftosa no Estado n . . .
frequéncia de BVDV- 2 foi alta em relagdo a estudos realizados
em outras regides, porém semelhante ao Chile (Tabela 1).
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Figura 1. Esquema da metodologia utilizada para deteccéo de BVDV. Australia’ 100% 0%
Suica? 100% 0%
RESULTADOS Alemanha® 96,73% 3,27%
| Chile? 48,48% 51,51%
Das 9.894 amostras de soro de bovinos do Estado do RS SSBraci - i
T ras
testadas, 33 (0,33%) foram positivas. ' : ;
Os produtos de amp|ificagéo foram sequenciados, 0 que Tabela 1. Percentagem de BVDV-1 e BVDV-2 em estudos de outros paises.
ermitiu determinar que 19 (58%) amostras eram BVDV-1 e 14 . .,
P o " 9 (58%) Uma das medidas de controle do BVDV em rebanhos bovinos €
(42%) BVDV-2 (Figura 1). . . -,
a vacinacao. Estudos anteriores ja demonstraram que BVDV-1 e
BVDV-2 possuem baixa reatividade sorologica cruzada. Portanto, o
conhecimento das especies circulantes € importante, visto que
o BVDV-1 muitas vacinas sao produzidas somente com cepas de BVDV-1.
58% BVDV-2 Conclui-se que € muito importante a utilizacdo de ambas as

especies de BVDV nas vacinas utilizadas no Rio Grande do Sul.
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