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Introducdo: O Rhipicephalus (Boophilus) microplus é um ectoparasita hematofago. Entre as
perdas e consequéncias econdmicas causadas pelo R. microplus estdo queda no peso de
bovinos e na produgdo de leite, gastos no seu controle e transmissdo de protozoarios que
causam doencas como babesiose e anaplasmose nos bovinos. As perdas fisicas e os efeitos
econdmicos causados pelo R. microplus tém motivado, ha anos, a pesquisa para métodos de
controle. Dentre estes, destacam-se controle quimico por meio de banhos estratégicos com
diferentes acaricidas e uso de vacinas. A Dscam (Down Syndrome Cell Adhesion Molecule) é
uma molécula que possui funcdo no desenvolvimento do tecido neural e também atua no
sistema imune de insetos. As proteinas Dscam fazem parte da superfamilia das
imunoglobulinas. Os dominios que compBem a proteina sdo responsaveis pela ligacdo em
maultiplos antigenos. No carrapato Ixodes scapularis foram descritos 27 genes semelhantes a
Dscam dos quais apenas quatro apresentaram evidéncias de regides de splicing alternativo,
que possibilitam diferentes isoformas dessa proteina, permitindo sua ligacdo em diversos
antigenos. Metodologia: Sequéncias homologas ao Dscam de |. scapularis foram procuradas
em um banco de transcritos de diferentes 6rgdos de R. microplus e primers foram projetados
para a amplificacdo de uma sequéncia similar a Dscam com 733 pares de base. A partir de
RNA obtido de glandula salivar, intestino, ovario e corpo gorduroso de fémeas teledginas foi
sintetizado cDNA que foi utilizado em um PCR. A sequéncia amplificada foi clonada em
vetor pGEM-T seguida de transformacdo em Escherichia coli cepa XL1-Blue. A confirmacéo
da clonagem foi realizada através de sequenciamento da regido amplificada. Resultados: O
RNA obtido a partir do tecido coletado foi utilizado para sintese de cDNA com o uso da
enzima transcriptase-reversa e dos primers OligodT. A partir do cDNA foi clonada uma
sequéncia de 733 pares de bases idéntica & do transcrito de R. microplus no banco de dados
Rm-INCT-EM. Esta sequéncia sera utilizada para futura avaliacdo do perfil transcricional do
gene, e também para avaliacdo de sua funcao no sistema imune do carrapato.
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