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A analise da diversidade microbiana em ambientes aquaticos tem tido grande relevancia nos Gltimos tempos em
decorréncia da acelerada degradacdo desses ambientes. As técnicas de microbiologia classica possibilitam a detec¢do de uma
fracdo muito reduzida da diversidade existente em um ambiente. Técnicas moleculares para analise de polimorfismo genético, por
outro lado, permitem a detec¢do de microrganismos ndo cultivaveis e revelam uma parcela maior da diversidade microbiana. Este
trabalho tem como objetivos analisar a diversidade microbiana de ambientes aquaticos poluidos e ndo poluidos por contaminagéo
fecal através de marcadores moleculares e identificar padrdes Unicos de fragmento que discriminem esses ambientes. Até o
momento, foi realizada uma coleta durante o verdo de 2001. Outras coletas serdo realizadas no inverno e verdo de 2001 e 2002. Os
arroios selecionados para o estudo foram o arroio Feijo (regido metropolitana de Porto Alegre) e o arroio Carvdo (Maquiné). A
determinacdo da contaminagdo fecal foi baseada na técnica de fermentagcdo em tubos multiplos (NMP) e pela contagem de
heterotrdficos em placa. Evidenciou-se um alto indice de contaminagdo fecal no arroio Feijd, excedendo 2,2x10* UFC/100mL e
um baixo indice no arroio Carvéo, entre 7 e 70 UFC/100mL de coliformes fecais. Foram realizadas extragdes de DNA gendmico
diretas das amostras da agua desses ambientes e, no momento, estdo sendo otimizadas as rea¢cdes da PCR com linhagens controle
(procariotos e eucariotos). A regido analisada sera a regido V3 do 16S rRNA amplificada pelos oligos PRUN518r e GC358f. O
fragmento resultante sera analisado através de eletroforese em gel de gradiente de desnaturacdo, onde o padrdo de fragmentos
observado fornece uma estimativa da diversidade microbiana nesses ambientes (CNPgPIBIC/UFRGS).
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