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O deuteromiceto Metarhizium anisopliae é um fungo entomopatogénico que de importancia econdmica, e tem sido
estudado como um agente no controle bioldgico. A classificacdo aceita é baseada em caracteres morfolGgicos das
filiades e conideos. Este tipo de analise provou ser limitada para distinguir linhagens de Metarhizium. Portanto,
abordagens moleculares estdo sendo utilizadas no estudo da historia evolutiva do grupo. De particular importancia é
a producdo de enzimas proteoliticas. Uma das mais importantes enzimas envolvidas na degradacdo de cuticula é
protease PrlA tipo subtilisina, que foi encontrada aumentando a viruléncia quando adicionada em multiplas copias
no genoma do fungo. Portanto, o objetivo do trabalho é a anélise do gene da protease PrlA para determinar a
filogenia molecular de isolados brasileiros. As linhagens foram cultivadas e 0 DNA foi extraido. A reacdo de PCR
foi executada e a purificacdo e sequenciamento foram feitos de acordo com a metodologia utilizada no CBGM. As
sequéncias foram alinhadas usando o programa de multiplo alinhamento ClustalX vs 1.8. As anélises filogenéticas
foram realizadas utilizando Neighbor-joining (NJ) com distancia ML, baseadas nos modelos GTR com | e TrN com
gamma. Foram utilizados algoritmos heuristicos com 100 replica¢cBes para Maxima Parcimdnia usando adicdo
aleatoria de sequiéncias, e gaps foram incluidos como um novo estado. As arvores obtidas com os modelos de GTR
com | e TrN mostraram uma topologia muito similar. Foram observados dois grupos: um formado por M. anisopliae
var. anisopliae e outro formado por M. anisopliae var. majus. Uma discrepancia foi encontrada em ambas as arvores.
A linhagem CG423, que foi previamente classificada como variedade acridum, agrupou-se com as linhagens de
variedade anisopliae, sugerindo que um possivel erro na classificagdo pode ter ocorrido. Uma investigacdo mais
extensiva permitira uma analise mais definitiva da relacio evolutiva de Metarhizium. (Fapergs).



