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SUSCETIBILIDADE GENETICA PARA O DESENVOLVIMENTO DE LEUCEMIAS AGUDAS
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A superfamilia de enzimas de metabolizacdo de fase |l Glutationa-S-transferase (GSTs) esta relacionada com a
detoxificacdo de substancias toxicas e carcinogénicas, sendo que polimorfismos nos genes GSTM1, GSTT1, GSTP1
sdo associados com o desenvolvimento de varios tipos de cancer. A leucemia é uma neoplasia do tecido
hematopoiético, e sua classificacdo como aguda (LA) significa uma proliferacdo de células imaturas ou blastos na
medula 6ssea e sangue periférico, entre outros 6rgdos. A etiologia da LA pode ser explicada pela combinacédo de
fatores ambientais e genéticos. Este trabalho tem como objetivo analisar os polimorfismos dos genes GSTM1 e
GSTT1 e sua associagdo com suscetibilidade de desenvolvimento de leucemias agudas. DNA genémico de pacientes
foi extraido por metodologia convencional e as amostras foram amplificadas usando um protocolo de PCR multiplex,
desenvolvido em nosso laboratério. Os produtos da amplificagdo foram analisados em gel de agarose 3% corado com
brometo de etideo. Foram genotipados 37 pacientes (5 com LA miel6ide, 21 linfoblastica e 11 sem classificagdo
determinada), sendo 25 do sexo masculino e 12 do sexo feminino, com média de idade de 6, 28 anos. Em relacéo ao
gene GSTML1, 61% dos pacientes apresentaram o gen6tipo nulo. A freqiiéncia deste polimorfismo na populagdo de
Porto Alegre é de 56%, ndo sendo estas freqiiéncias estatisticamente diferentes. O gendtipo GSTT1 nulo foi
verificado em 46% dos pacientes, valor significativamente diferente da frequéncia de 23% previamente detectada em
nossa populacédo (0, 02>p>0, 01). Como perspectivas, a amostra devera ser ampliada, outros tipos de leucemias serdo
analisados para comparacgdo e, ainda, outros genes de suscetibilidade deverdo ser investigados para uma analise de
genotipos combinados.
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