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ISOLAMENTO E CARACTERIZACAO DO GENE FHUA, O QUAL ESTA RELACIONADO A
229 UTILIZACAO DE SIDEROFORO, DE ESTIRPES DE BRADYRHIZOBIUM JAPONICUM E B.
ELKANII. Adriana Ambrosini da Silveira, Adriana Giongo, Luciane Maria Pereira Passaglia (orient.)

(UFRGS).

Bactérias do género Bradyrhizobium sdo de grande importancia na agricultura, uma vez que elas fixam nitrogénio
em simbiose com a soja. No Brasil, duas espécies, B. japonicum e B. elkanii, tém sido utilizadas em conjunto como
inoculantes nessa leguminosa. O ferro, por sua vez, € um metal essencial para diversas atividades metabolicas em
todos os organismos. Alguns microrganismos possuem a capacidade de captar este elemento do ambiente, através de
uma molécula chamada sideroforo. Siderdéforos (do grego, carreadores de ferro) sao agentes quelantes especificos do
fon férrico e sdo produzidos por microrganismos em situagdes de baixa disponibilidade desse metal no ambiente.
Estirpes de B. japonicum e B. elkanii que possuam genes funcionais para sintese e a utilizacdo de sideréforos séo,
possivelmente, mais competitivas e eficientes na fixagcdo bioldgica de nitrogénio. A identificacdo de genes
relacionados a utilizagdo dessas moléculas, como fhuA, é importante para o entendimento deste mecanismo nessas
bactérias. Seqliéncias de genes fhuA de diversos microrganismos, disponiveis no GenBank, foram alinhadas e duas
regides conservadas foram utilizadas para a construcdo de oligonucleotideos iniciadores, os quais foram utilizados
em reacgBes de amplificacdo em cadeia (PCR). Os DNAs de duas estirpes de B. elkanii (isolado A26 e SEMIA 587) e
de duas estirpes de B. japonicum (isolado B34 e SEMIA 5079) foram utilizados como molde nas reagdes. As
amplificacdes resultaram em uma banda de tamanho esperado de aproximadamente 460 pb em todos os DNAs
utilizados. Esses fragmentos foram clonados no vetor pGEM-T (Promega). A confirmacgdo das clonagens foi obtida
apos a extracdo de DNA plasmidial dos clones recombinantes através da clivagem destes DNAs com endonucleases
de restricdo e PCRs com os iniciadores especificos. Os plasmideos que confirmaram a presenca do inserto esperado
estdo sendo sequienciados. As seqiiéncias obtidas serdo comparadas com as sequéncias de genes fhuA conhecidas.
(PIBIC).
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