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As dislipidemias s8o um dos principais fatores de risco para o surgimento de doencas cardiovasculares, pois
alteracdes metabdlicas nos niveis de lipidios circulantes do sangue estdo associadas a aterosclerose. Distlrbios nos
niveis de lipidios e lipoproteinas podem ser resultado do comportamento alimentar e/ou serem devidos a variagdes
genéticas individuais. Pesquisas em genes envolvidos com o metabolismo de lipidios tém auxiliado no entendimento
da suscetibilidade ao desenvolvimento de doencas cardiovasculares. A identificagdo de dois polimorfismos em
regies ndo traduzidas do gene da APOA-1 com substituicbes G/A (-75 pb) e C/T (+83 pb) (alelos M1 e M2) parece
estar associada a alteraces nas concentracdes dos lipidios séricos, a doenca arterial coronariana (DAC) e ainda a
hiperlipidemia familiar. Diante do exposto, o presente projeto de pesquisa tem como objetivo investigar a presenca
de polimorfismos no gene APOAI em pacientes com doencga arterial coronariana atendidos no Ambulatério de
Dislipidemia do Hospital de Clinicas de Porto Alegre, visando contribuir para o conhecimento da freqiéncia de
polimorfismos na populagéo estudada. Dados clinicos, epidemioldgicos e bioquimicos seréo coletados e comparados
com dados moleculares. Até o momento, procedeu-se a coleta e extragdo de DNA de 30 amostras de sangue. O
diagnéstico molecular consiste na amplificacdo dos fragmentos de DNA pela técnica de Reacdo em Cadeia da
Polimerase (PCR). A padronizagdo da PCR para o gene APOA-I foi definida nas seguintes condigdes: 94°C em 5;
35x de 94°em 307", 58° em 457, 72° em 30”"; 72° em 10". O trabalho, em fase inicial, pretende genotipar os DNAs ,
através da clivagem dos fragmentos de 433 pb gerados na PCR com a enzima de restricdo Mspl. A identificacdo dos
alelos M1 (177pb) e M2 (255 pb) fornecera dados sobre a prevaléncia dos polimorfismos na populagéo estudada e os
riscos associados aos disturbios do metabolismo de lipidios.

592





