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NFkBNFkB    éé  umum  fatorfator  dede  transcriçãotranscrição  queque  aumentaaumenta  aa  expressãoexpressão  dede  genesgenes  latenteslatentes  comcom  papelpapel  

centralcentral  nana  maioriamaioria  dasdas  respostasrespostas  inflamatóriasinflamatórias..  EstasEstas  respostasrespostas  ocorremocorrem  comocomo  umauma  

reaçãoreação  àà  infecçãoinfecção  ouou  lesãolesão  ee  ajudamajudam  aa  protegerproteger  oo  animalanimal  ee  suassuas  célulascélulas  dodo  estresseestresse..    AtéAté  

oo  momento,momento,  oo  papelpapel  dada  ativaçãoativação  dodo  NFκBNFκB  parapara  aa  sobrevivênciasobrevivência  dasdas  célulascélulas  tumoraistumorais  estáestá  

bembem  estabelecidoestabelecido  parapara  gliomasgliomas,,  nono  entanto,entanto,  poucospoucos  dadosdados  estãoestão  disponíveisdisponíveis  

parapara  célulascélulas  dede  câncercâncer  dede  pulmãopulmão..  AA  ativaçãoativação  dodo  NFκBNFκB  emem  gliomasgliomas  levaleva  aa  umum  

aumentoaumento  nana  expressãoexpressão  dede  genesgenes  ligadosligados  aa  sobrevivênciasobrevivência  celularcelular  ee  antianti--apoptóticosapoptóticos,,  oo  

queque  éé  críticocrítico  parapara  aa  sobrevivênciasobrevivência  ee  metabolismometabolismo  dada  célulacélula  tumoraltumoral..  

Portanto,Portanto,  oo  objetivoobjetivo  dodo  presentepresente  trabalhotrabalho  foifoi  avaliar,avaliar,  atravésatravés  dede  ferramentasferramentas  

computacionais,computacionais,  aa  expressãoexpressão  ee  asas  interaçõesinterações  entreentre  genesgenes  antioxidantes,antioxidantes,  dada  glicóliseglicólise  ee  

relacionadosrelacionados  aoao  NFκBNFκB  emem  célulascélulas  normaisnormais  ee  dede  câncercâncer  dede  nãonão  fumantes,fumantes,  fumantesfumantes  ee  

exex--fumantesfumantes..  
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Inicialmente,Inicialmente,  foramforam  importadosimportados  osos  dadosdados  dede  interaçãointeração  genegene--genegene  dada  basebase  dede  dadosdados  

STRING,STRING,  atravésatravés  dada  qualqual  foifoi  geradagerada  aa  rederede  dede  interaçãointeração  gênicagênica  usadausada  parapara  seleçãoseleção  

dosdos  gruposgrupos  dede  genesgenes  dede  interesseinteresse..  ExatamenteExatamente  1111  genesgenes  relacionadosrelacionados  aoao  NFκBNFκB,,  

6363  genesgenes  dede  antioxidantesantioxidantes  ee  6565  genesgenes  relacionadosrelacionados  àà  viavia  glicolíticaglicolítica  foramforam  selecionadosselecionados..  AA  

seguir,seguir,  buscoubuscou--sese  nana  basebase  dede  dadosdados  GeneGene  ExpressionExpression  OmnibusOmnibus    (GEO),(GEO),  osos  dadosdados  dede  

expressãoexpressão  gênicagênica  (GSE(GSE1007210072))  dede  66  gruposgrupos::  célulascélulas  normaisnormais  dede  pulmãopulmão  dede  nãonão  fumantes,fumantes,  

fumantesfumantes  ee  exex--fumantesfumantes;;  célulascélulas  dede  câncercâncer  dede  pulmãopulmão  dede  nãonão  fumantes,fumantes,  fumantesfumantes  ee  exex--

fumantesfumantes..  Assim,Assim,  usandousando  oo  softwaresoftware  ViaComplexViaComplex,,  foifoi  construídoconstruído  umum  mapamapa  dede  expressãoexpressão  

gênicagênica  comcom  gradientegradiente  dede  corcor..  AlémAlém  disso,disso,  umum  testeteste  dede  correlaçãocorrelação  dede  PearsonPearson  dada  expressãoexpressão  

gênicagênica  tambémtambém  foifoi  realizadorealizado..  
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ConcluiuConcluiu--sese  porpor  meiomeio  dede  ferramentasferramentas  computacionaiscomputacionais  validadasvalidadas  queque  háhá  umum  aumentoaumento  dada  

expressãoexpressão  dosdos  genesgenes  relacionadosrelacionados  aoao  NFκBNFκB,,  demonstroudemonstrou--se,se,  pelapela  primeiraprimeira  vez,vez,  umauma  

forteforte  relaçãorelação  entreentre  osos  genesgenes  dada  viavia  glicolítica,glicolítica,  antioxidantesantioxidantes  ee  relacionadosrelacionados  aoao  NFκBNFκB,,  osos  

quaisquais  sãosão  essenciaisessenciais  parapara  aa  sobrevivênciasobrevivência  dasdas  célulascélulas  dodo  câncercâncer  dede  pulmãopulmão..  AlémAlém  disso,disso,  

oo  tabagismotabagismo  éé  umum  fatorfator  importanteimportante  nono  agravoagravo  dasdas  modificaçõesmodificações  jájá  discutidasdiscutidas..  
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