A elucidagdo dos mecanismos de resisténcia de plantas daninhas a herbicidas é fundamental para o
emprego de um manejo adequado nas culturas. As perdas em quantidade e qualidade da produgdo de arroz
causadas pela infestagdo de arroz vermelho nas lavouras podem ser maiores do que 30%, podendo chegar a
condigdo de inviabilizagdo do cultivo em areas altamente infestadas. O arroz cultivado e o arroz vermelho
pertencem a mesma espécie e, consequentemente, possuem as mesmas caracteristicas genéticas, morfologicas e
bioquimicas, tornando impossivel o controle do arroz vermelho com herbicidas. No entanto, cultivares de arroz
tolerante aos herbicidas imidazolinonas foram desenvolvidas através de mutagénese, e resultaram em um
importante método para o controle de plantas daninhas na cultura do arroz. Porém, o uso continuo e inadequado
destas tecnologias resultou na evolugdo de populagdes de arroz vermelho resistentes. Recentemente, marcadores
moleculares do tipo Single Nucleotide Amplified Polimorfismos (SNAP), foram utilizados para identificar o
mecanismo de resisténcia a herbicidas em plantas de arroz vermelho que escaparam do controle dos herbicidas
imidazolinonas. As mutacdes GessE, SessD e AT  do gene ALS foram identificadas, isoladas ou em
combina¢do, na maioria das plantas analisadas. Estas mutagdes sdo as Unicas conhecidas que causam resisténcia
a herbicidas imidazolinonas em arroz. No entanto, alguns individuos resistentes ndo apresentaram essas
mutacdes. O objetivo deste experimento ¢ identificar o mecanismo de resisténcia a herbicidas nas plantas de
arroz vermelho que ndo apresentaram nenhuma das trés mutagdes conhecidas no gene ALS. O DNA dos
individuos de arroz vermelho com resultado negativo para a presenga das mutacdes GessE, SessD e AT foi
extraido e as regides correspondentes aos dominios F , BE e CAD do gene em estudo foram amplificados. Os

fragmentos obtidos foram isolados, purificados e sequenciados. Os dados estdo sendo analisados.



