Farmacogenética do tratamento com

metformina: influéncia dos polimorfismos dos
genes IRS5-1 e PRKAA2

Ramona Elisa Grohe 1; Rafaela Milan Bonotto!; Bruna Santos da Silval; Samuel Selbach Dries?, Barbara da Silva Soares?;
Fabiana Michelsen de Andrade’ ; Magda Susana Perassolo?
1Laboratério de Genética e Biologia Molecular, Universidade Feevale;
2 Farmacia-escola, Universidade Feevale;

Introducao

A metformina é um hipoglicemiante oral utilizado para o 144 P=0 1 144 P=0 9
tratamento da diabetes mellitus tipo 2 (DM2). O gene IRS- 1435 - ' 1435 ’
Icodifica uma proteina citoplasmatica capaz de ativar o Vel B3

receptor da insulina, e polimorfismos neste gene podem éz,s | '§42’5 |

estar relacionados com DM2 e resisténcia a insulina. Além T = .

disto, o gene PRKAA?2 codifica a subunidade o da enzima e t s

AMPK, e existem evidéncias que esta enzima seja um alvo 141,5 -
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Nenhuma diferenca significante  dos Conclusdes:

parametros glicémicos foi detectada entre

" . Nao foi possivel demonstrar a influéncia destes
genotipos (Figuras 1 e 2).

polimorfismos sobre a eficacia da terapia com a

A média da dose diaria de metformina é metformina em pacientes com DM2 na presente amostra.
superior no grupo dos ndo respondedores No entanto, os mesmos nao devem ser descartados como
(p=0,023). (Figura 3) candidatos, uma vez que nosso tamanho amostral pode
nao ter sido suficiente.
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