Trichomonas vaginalis é o protozoario causador da tricomonose, a DST ndo-viral mais comum no mundo.
Considerando o impacto desta na salde publica, é importante investigar os aspectos bioquimicos do parasito,
tracando o objetivo deste trabalho: a caracterizacdo da atividade de adenosina deaminase (ADA) em trofozoitos
intactos de T. vaginalis, a qual participa do metabolismo de purinas, degradando adenosina a inosina. A
viabilidade dos trofozoitos foi avaliada antes e ap6s cada experimento. Seguindo a adicdo dos trofozoitos
intactos no meio reacional, o acréscimo de substrato iniciou a reacdo. Transcorrido o tempo necessario, a reagédo
foi cessada e aquela de origem nédo-enzimatica foi corrigida. O ambnio liberado pela reacdo enzimatica foi
guantificado pelo método de Giusti. As sequéncias de proteina de ADA obtidas da funcdo BLASTP via
GenBank foram alinhadas com o programa ClustalX e a arvore filogenética foi desenhada com o programa
MEGA 4.0 usando o método estatistico de Neighbor-Joining com distancia proporcional (p). Considerando
adenosina como substrato, a curva de proteina foi linear entre 50-150 pg proteina/ml e a de tempo até 40
minutos. O pH étimo para a deaminacéo foi 7,5. Enquanto que adenosina e 2-dedxiadenosina foram substratos
para ADA, guanosina e 2-dedxiguanosina ndo foram deaminadas.Os valores para Ky e Vpna foram,
respectivamente, 1,13+ 0,07 mM e 2,61 + 0,054 NHas/min/mg de proteina. A deaminacdo da adenosina decresceu
na presenca de EHNA, célcio e magnésio. Quando a ecto-5’-nucleotidase foi inibida, ndo foi detectada atividade
da ADA. A arvore filogenética revelou quatro clados bem resolvidos, confirmando a presenca de dois ortdlogos
para a ADA de T. vaginalis. Os dados sugerem uma possivel ecto-ADA em T. vaginalis na superficie do parasito
0 que pode representar importantes implicacfes do sistema purinérgico na patogénese e resposta imune frente a
tricomonose, visto que o ATP apresenta efeitos pro-inflamatérios e adenosina e inosina, efeitos

imunomodulatoérios.



