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Introducao

Bromelia antiacantha € uma bromélia terricola, parcialmente auto-
incompativel, polinizada por beija-flores e com alta taxa de reproducao
clonal (figura 1). A espécie tem distribuicao geografica do Espirito Santo
até o Uruguai, sendo uma planta tetrapldide com 2n=cal00
Cromossomos.

Poliploidia:

= Alteracao citogenética — especiacao simpatrica: evolucao vegetal,

= Aumento da heterozigosidade, diversidade genética e bioquimica e

e Viabilidade de pdlen: foram contados 2000 graos de diferentes flores e
anteras, em cada uma das 18 plantas, através do método de Alexander
(1980), diferenciando-os em viaveis e inviaveis (figura 4). Uma ANOVA foi
realizada para comparar os locais de coleta.

Resultados e Discussao

Tabela 1. Analise da segregacao alélica do marcador de microssatélite Ba06 para o cruzamento
5(1245) x 14 (1344).
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¢ Cruzamentos entre 15 plantas-mae de B. antiacantha em trés
localidades do Parque Estadual de Itapua, Viamao/RS (figura 2);

e Padrdo de segregacao alélica: métodos bayesianos;
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Figura 2. Locais de
amostragem no Parque
Estadual de Itapud, Viamao/RS.
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na progénie Figura 3. Gel de poliacrilamida a 6%. No exemplo, dois

cruzamentos (3x6 e 13x3) genotipados para locus Ba06 (dados
nao utilizados nas analises).

Probabilidade da observacao dos genotipos da progénie no padrao Hj:
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Probabilidade do padrao H; ser verdadeiro frente aos dados:
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H; e H;: i e j-ésima hipdtese de segregacdo (T1, D1, D2, ..., D9);
N: numero de individuos da progénie;

K: numero de gendtipos possiveis;

N: nidmero de hipoteses;

gi- numero de individuos da progénie com o genétipo gi;
Pg;(H;) probabilidade do gendtipo gi na hipotese H;;

P(H;) e P(H;): probabilidade a priori da hipdtese H; e H;.

Tabela 2. Fator de Bayes (BF) calculado para cada locus
(o quanto o padrao tetrassdmico prevalece sobre o dissémico).

_ P(tetra | dados)

Locus Cruzamento = Zp(di | dados)
Ba06 5x14(1245x1344) 0.1332
Ba02 5x14(1135x1124)* 0.0166
Ba02 5x14(1135x1224) T 102.3018*
Ba02 5x14(1135x1244)T 115.0895%

Figura 4. Graos de podlen viaveis
(com deposicdao de amido) e grao
inviavel (vazio). Aumento: 1000x.

T Cruzamento 5x14 em Ba02: O parental 14 pode assumir
duplex para quaisquer dos seus trés alelos.

Tetrassomico (auto)

Dissomico (alo) +1)

Figura 5. Valores do Fator de Bayes (BF) indicativos de tetra ou dissomia. BF=1: as probabilidades sao
iguais para ambos os padrdes, BF<1: a dissomia é mais provavel, BF>1: a tetrassomia é mais provavel.

A viabilidade média de podlen foi de 97,72 £ 0,2%, nao havendo
diferencas significativas entre as trés localidades de coleta para esta
medida (n=72, p>0,05), o que revela uma aparente regularidade meiodtica.

Os resultados obtidos com a analise dos /loci de SSRs na progénie
oriunda de cruzamentos controlados sao os primeiros indicios sobre o
padrao de segregacao em B. antiacantha (tabelas 1 e 2).

O alto BF para o locus Ba02 em dois dos seus possiveis cruzamentos
(tabela 2, observar *) é uma forte evidéncia de tetrassomia a qual estd
ligada a autopoliploidia.

O fato dos marcadores Ba02 e Ba06 indicarem padroes de segregacao
distintos pode estar relacionado:

m aos loci terem evolucoes independentes;

® atendéncia de diploidizacao (paleopoliploidia).

Perspectivas

Baseado nos resultados preliminares, verifica-se a necessidade analisar
um maior numero de marcadores a fim de identificar a segregacao alélica
de outros cromossomos e, assim, melhor inferir a origem de poliploidia da
espécie em estudo. Sera realizada uma analise do comportamento
meiotico das células-mae de polen, o que reforcara os resultados.



