A bactéria diazotrofica Azospirillum amazonense promove o crescimento de plantas de importancia
econdmica e, portanto, pode ser uma alternativa sustentavel a producéo agricola. Visto que o solo ¢ um ambiente
variavel em relagdo a disponibilidade de nutrientes, as bactérias que o habitam sao adaptadas geneticamente para
suportar situagdes de restricao nutricional. O nitrogénio é um elemento essencial para os seres vivos, portanto
trabalhos que visem entender os mecanismos de resposta de A. amazonense a privagdo desse nutriente sio
relevantes. As proteinas PII compdem uma superfamilia de proteinas de transducdo de sinal envolvidas no
metabolismo do nitrogé€nio. Estas pequenas proteinas sdo altamente conservadas e amplamente distribuidas em
procariotos. Nosso grupo de estudo isolou e caracterizou dois genes pardlogos de A. amazonense que codificam
para proteinas PII: g/lnK e g/nB. Entretanto, a analise do genoma revelou um terceiro gene que codifica para uma
outra proteina PII. Este gene esta localizado a jusante do gene amtB, organizagdo génica usualmente observada
em procariotos . Através da reconstrugdo filogenética por Neighbor-Joining observou-se que a proteina deduzida
deste gene agrupa-se no mesmo clado de proteinas GInK, portanto foi denominada GInK2.

O presente trabalho visa entender o papel do gene g/nK2 na resposta de A. amazonense a limitagdo de
nitrogénio e quais seriam os elementos responsaveis por sua expressao.

Através da técnica Genome Walker, isolou-se uma regido parcial de 500 pb a montante do gene amtB
que serd seqiienciada e analisada por ferramentas de bioinformética. Com o objetivo de analisar o papel
fisiologico do gene gink2, estd sendo construido um mutante nulo para o gene visando caracterizar o fendtipo
mutante.



