Cecidosidae constitui-se em uma linhagem de mariposas primitivas, galhadoras de Anacardiaceae, distribuidas na porgao
austral da América do Sul, Africa do Sul e Nova Zelandia. Os cecidosideos Neotropicais compreendem apenas trés géneros
monotipicos, embora novos taxons tenham sido localizados recentemente, aguardando nominagdo. Os poucos estudos com
Cecidosidae restringem-se ao enfoque sistematico. Portanto, ha uma lacuna no conhecimento sobre padrdes de estrutura
populacional e variagdo genética dentro das espécies. Populagdes de uma espécie ainda ndo nominada desta familia, galhador
de Schinus weinmanifolius, estdo distribuidas em formagdes geologicas disjuntas, situadas na Depressdo Central e Serra do
Sudeste do Rio Grande do Sul. O objetivo do presente estudo ¢ investigar a variagdo genética em populagdes deste
cecidosideo, utilizando seqiiéncias do gene mitocondrial citocromo oxidase subunidade I (COI). As amostras constituiram-se
de 15-20 individuos por localidade (total de oito, situadas ao longo da distribui¢do da planta hospedeira). O DNA genomico
total foi extraido de larvas seguindo o protocolo de CTAB. Utilizou-se uma combinagdo de dois pares de primers para
amplificacdo e seqiienciamento de 1.4Kb do gene COI. Para a analise dos dados foram utilizados os programas CodonCode
Aligner (edigdo e alinhamento de sequencias), DnaSP4 (caracterizacdo dos haplotipos), Network4.5 (construgdo rede de
haplétipos) e Arlequin3.1 (estimativas de variabilidade e fluxo génico). Identificou-se 12 haplétipos sendo que dois foram
compartilhados por diferentes populagdes e os demais exclusivos. No total, a diversidade haplotipica foi 0.90 e a nucleotidica
0.0026. O Fst pareado variou de 0.2 a 1 (P <0.05, exceto M1 vs M4, P>0.05). Tais resultados indicam alta estruturag@o
genética das populagdes.



