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A senescéncia celular compreende o momento em que a célula perde a sua
capacidade de divisdo. Diversos fatores culminam nesse processo, como danos
diretos ao DNA e estresse oxidativo, levando a efeitos pleiotropicos antagbnicos na
célula. Neste contexto, pouco se conhece sobre os efeitos da senescéncia celular na
reproducdo humana, principalmente em relacédo as falhas reprodutivas. Assim,
através de ferramentas de bioinformatica, esse trabalho tem como objetivo analisar
proteinas envolvidas no processo de senescéncia celular e identificar uma potencial
relacdo entre elas e perdas gestacionais recorrentes (PGRs). Para isso, foram
utilizados bancos de dados publicos relacionados a processos de ontologia génica
(AmiGO), vias de sinalizagdo (KEGG) e revisao de literatura (PubMed) para listar
proteinas envolvidas no processo de senescéncia celular. Os seguintes termos
foram utilizados na busca: cellular senescence, cell senescence, cell aging, cellular
ageing, replicative senescence, senescence-associated secretory phenotype e suas
variantes graficas. A partir da lista gerada, uma rede de interagdo proteina-proteina
foi criada no software String versdo 11.5 e analisada através dos softwares
Cytoscape versao 3.9.1 e R Studio versao 4.2. As analises indicaram que a proteina
p53 é a mais central da rede formada e que as proteinas estdo envolvidas,
principalmente, com sinalizacdo de interleucinas e ciclo celular, incluindo as
proteinas CDKs, CCNE, CCND1, MYC e PLK2. A partir de nova revisao de literatura
observou-se que algumas proteinas analisadas na rede, como p53, LIF, TGFp,
MMP-2 e G-CSF, estdao também relacionadas com falhas reprodutivas e PGRs.
Assim, os resultados evidenciaram uma possivel relagdo entre senescéncia celular e
desfechos reprodutivos adversos. Dessa forma, sera construida uma lista de
proteinas envolvidas em perdas gestacionais recorrentes para a confecg¢ao e analise
de redes de interacdo e comparagao com a rede de senescéncia celular, objetivando
dar continuidade na investigagéo e elucidagao da relagao entre os processos.



