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O desenvolvimento de resisténcia a antimicrobianos tem se constituido um
problema, tanto para a medicina quanto para a agricultura. Na agricultura, fungos
fitopatogénicos desenvolvem resisténcia aos pesticidas atualmente utilizados e
acarretam grandes perdas econdmicas. Além disso, existe uma preocupagao em se
buscar alternativas ao excessivo uso destes compostos e que sejam menos
prejudiciais a saude e ao meio ambiente. Uma destas alternativas € o uso de
bactérias promotoras de crescimento vegetal (PGPB-Plant growth promoting
bacteria) que apresentem capacidade antagonista a fitopatégenos. Neste contexto,
nosso grupo realizou o isolamento de bactérias associadas a cultura da canola e as
avaliou quanto as suas habilidades de PGPB e atividade antifungica. Trés Bacillus
safensis, um B. pumilus e uma Priestia megaterium destacaram-se na sua atividade
antifungica e tiveram seu genoma sequenciado. Para melhor compreender seu
potencial biotecnolégico, o objetivo deste trabalho foi caracterizar os genomas
destes bacilos quanto a presenga de genes possivelmente relacionados ao
biocontrole, a promog&o de crescimento vegetal, producdo de enzimas hidroliticas,
bem como seu mobiloma. A mineragdo dos genomas predisse diversos clusters de
biossintese para a produgao de metabdlitos secundarios antimicrobianos, tanto de
origem lipopeptidica quanto proteica. A partir disso, utilizamos um protocolo de
extragao de lipopeptideos que envolveu precipitagado acida seguida de extragdo com
metanol. A identificacao foi feita por MALDI-TOF, onde picos de massa relacionados
ao antimicrobiano pumilacidina foram detectados nos extratos. Além disso, foram
encontrados diversos genes relativos a produgdo de enzimas hidroliticas e do
composto volatil 2,3-butanodiol no genoma destes bacilos. O numero de genes
relativos ao seu mobiloma ficou dentro da média de cada género. Assim,
concluimos que os genomas destes bacilos possuem clusters possivelmente
envolvidos na producdo de metabdlitos secundarios antimicrobianos, compostos
volateis e enzimas hidroliticas que podem atuar de forma sinérgica no antagonismo
de fungos fitopatogénicos.



