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A patogenia das cepas extra intestinais de Escherichia coli ndo é totalmente
compreendida, devido a heterogeneidade observada entre os isolados e a dificuldade em
se distinguir cepas patogénicos e ndo patogénicos de E. coli. Por exemplo, genes de
viruléncia de cepas originarias de animais ou seres humanos sintomaticos também sao
identificados em cepas comensais. Contudo, através da analise da estrutura genética, 0s
isolados de E. coli podem ser classificados em grupos filogenéticos que mantém uma
relacdo com a origem de isolamento e a habilidade em causar doenca. Desta forma, o
objetivo deste trabalho foi classificar cepas de Escherichia coli patogénica para as aves
(APEC) isoladas de lesGes de celulite, do trato respiratorio e da cama aviaria em grupos
filogenéticos e relacionar com a patogenicidade in vivo. Foram selecionadas 369 cepas
APEC previamente isoladas entre 2002 e 2008. As cepas se encontravam armazenadas
em caldo BHI (Infusdo Cérebro e Coragdo) com glicerol a -80°C. Apds reativacdo em
BHI, o DNA das cepas foi extraido através de tratamento térmico a partir da selecédo de
colbnias isoladas em agar EMB. Os primers e 0 protocolo das rea¢des de multiplex-
PCR foram selecionados de trabalhos anteriores. A eletroforese dos produtos
amplificados foi desenvolvida em gel de agarose a 1,5%. As imagens foram obtidas
digitalmente por um sistema de captacao e posteriormente interpretadas. As cepas foram
classificadas em sete grupos filogenéticos (A, B1, B2, C, D e F) a partir da presenca
e/ou auséncia dos genes arpA, yjaA, chuA, TspE4.C2. Posteriormente, 0s grupos obtidos
para as cepas APEC foram associados com indices de patogenicidade (IP) apresentados
em uma escala de 0 a 10 e resultantes da inoculagdo experimental realizada em pintos
em estudo anterior. O protocolo de multiplex-PCR foi capaz de classificar 100% das
cepas APEC em um dos sete grupos filogenéticos, sendo a maioria classificada nos
grupos Bl (28,46%) e A (17,34%), considerados apatogénicos para as aves.
Comparando-se a distribui¢cdo dos grupos filogenéticos com o IP, constatou-se que as
amostras pertencentes aos grupos B2 e E apresentaram IP significativamente maior em
relacdo as amostras classificadas nos demais grupos. Os resultados no estudo ratificam o
multiplex-PCR como uma alternativa para a classificacdo filogenética de Escherichia
coli e para associagcdo com a patogenicidade dos isolados de origem aviaria.



