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A familia Refroviridae possui diversos virus de inferesse,
especialmente dentro do género Lentivirus, ao qual pertencem, entre
outros, o Virus da Imunodeficiéncia Humana (HIV), o Virus da
Imunodeficiéncia Simia (SIV) e o Virus da Imunodeficiéncia Felina (FIV).
Este Ultimo possui considerdvel importdncia veterindria, pois causa a
Sindrome da Imunodeficiéncia Adquirida Felina (FAIDS), semelhante G
AIDS. O FIV é distribuido em felinos no mundo todo, infectando ndo
somente gatos domésticos, como também 18 outras espécies de felideos
e 2 de hyaenideos. Tal qual os demais retrovirus, o FIV possui frés genes
principais: env, gag e pol, que codificam, respectivamente, as proteinas
do envelope viral; as proteinas da matrizz, do capsideo e do
nucleocapsideo; e as proteinas ndo estruturais responsdveis pela
replicacdo e montagem. Devido a sua semelhanca com o HIV, o FIV tem
se mostrado um modelo adequado para estudos de patogenia
comparativa. Até hoje foram descritos sete subtipos de FIV (A, B, C, D, E,
F e U-NZenv), baseado em andlises filogenéticas especialmente dos
genes env e gag. Formas recombinantes do virus foram identificadas
baseadas no gene env (A/B, B/D, A/C, A/B/C) e no gene gag (A/B, A/C).
No Brasil, até o presente momento, somente a circulacdo do subtipo B
tem sido reportada. O objetivo deste trabalho € caracterizar virus
recombinantes pela andlise dos genes gag e env de amostras oriundas
de gatos domésticos, naturalmente infectados, de Porto Alegre. Para isto,
foirealizada a extracdo de DNA de amostras de sangue de gatos obtidas
enfre 2012 e 2016. As amostras positivas para o FIV foram identificadas
através da amplificacdo via PCR de uma regido do provirus (sequéncia
infegrada do genoma do virus no genoma do hospedeiro).
Posteriormente, procedeu-se uma nested PCR para a regido C4-V5 do
gene env de 31 amostras positivas. Os amplicons foram sequenciados e
realizou-se uma andlise filogenética por mdxima verossimilhanca no
software PhyML, juntamente com 47 sequéncias de cada subtipo,
disponiveis no banco de dados Genbank, para efeito de comparacdo.
Verificada a existéncia de possiveis recombinantes, procedeu-se uma
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andlise de recombinacdo no programa Simplot 3.5.1 com base nas
sequéncias do gene env. Como resultados parciais, foi encontrado um
total de 87% (27/31) de animais infectados com o subtipo B e 13% (4/31)
de animais infectados com recombinantes B/F. Foram desenhados
primers para a amplificacdo por PCR dos genes completos gag e env das
31 amostras, cujos amplicons serdo sequenciados. Com estes dados,
andlises de mdaxima verossimilnanca e de recombinacdo serdo realizadas
para os genes completos gag e env. Isso permitird a caracterizacdo dos
recombinantes B/F, até entdo nunca descritos.

FEIRA DE INOVAGAO TECNOLOGICA m U H'I plo

VIFFINOVA &/ et UNIVERSIDADE

&

UFRGS " inovadora . .
SEDETEC inspiradora




