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INTRODUCAO

3 espécies antarticas

selvagens principais:
Pygoscelis antarcticus, P.
papua e P. adeliae.
Possuem pouco contato
com humanos, sendo

Pinguins representam
90% da avifauna antartica
e sdo considerados
sentinelas de mudangas
ambientais no
ecossistema

portanto, [)OSSIVEIS
indicadores naturais de
genes de resisténciaa
antimicrobianos

Ja os pinguins-de-magalhdes
(Spheniscus magellanicus) habitam o
sul da América do Sul e migram a
plataforma continental da costa
brasileira durante o inverno austral
para se alimentarem

Fig. 1. Da esq. p/ dir. — P. papua, P. antarcticus e S. magellanicus

OBJETIVO
Verificar a presenca de genes de resisténcia aos antimicrobianos eritromicina,
vancomicina, tetraciclina e estreptomicina em bactérias cultivaveis isoladas de
fezes de P. antarcticus e P. papua e compara-la a resisténcia de bactérias

isoladas de suabe cloacal de S. magellanicus.
MATERIAIS E METODOS

Foram coletadas amostras de fezes aparentemente frescas de P. antarcticus
(n=46) e P. papua (n=12) na llha Elefante, Antartida, em dezembro de 2014. De
S. magellanicus, foram coletadas amostras por suabe cloacal de pinguins (n=19)
que chegaram ao litoral gaticho nos meses de inverno de 2014 e 2015.
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Ap6s enriquecimento em BHI, as amostras
foram  submetidas a0  crescimento em
antimicrobianos, de acordo com o protocolo de
MIC (CLSI, 2013). Antimicrobianos utilizados:
eritromicina, vancomicina, tetraciclina e
estreptomicina

A extracdo de DNA dos isolados resistentes
foi feita por lise alcalina; para extragao de DNA das
fezes dos pinguins, utilizou-se
o kit de extracdo de DNA QlAamp FAST DNA
Stool Mini Kit (Qiagen).

As amostras que tiveram resisténcia
fenotipica a pelo menos um dos antimicrobianos
testados foram triadas por PCR para o0s
respectivos genes de resisténcia - erm(B)
(eritromicina), tet(M) (tetraciclina), van(B)
(vancomicina) e int (transposon Tn916).

O género bacteriano dos isolados resistentes
foi determinado por meio da andlise da sequéncia
do 16sRNA.

RESULTADOS

M critromicina > 8ug/mL

NN Estreptomicina = 2.000 pg/mL

Tetraciclina 216 pg/mL
B vancomicina = 32 pg/mL

Isolados bacterianos (n°)

Figura 2. Amostras de P. antarcticus e
S. magellanicus com presenca de
bactérias resistentes aos
antimicrobianos testados.
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Tabela 1. Espécies bacterianas e genes de resisténcia (e int)
presentes nas amostras de P. antarcticus.

Isolados resistentes

CIM (ug/mL) gene erm (B) gene tet(M) gene van(B) int

ERITROMICINA
S. aureus (Pa21) 60 - -
S. aureus (Pa18) 125 - -
S. aureus (Pa24) 125 - -
S. epidermidis (Pa26) > 500 - -
ESTREPTOMICINA
E. faecalis (Pa12) >6.000
TETRACICLINA
E. faecalis (Pa21) 32 + +
E. faecalis (Pa22) 32 + +
E. faecalis (Pa26) 16 + +
S. marcescens (Pa27) 32 - -
S. aureus (Pa20) 62 - -
C. freudii (Pa43) 124 - -
VANCOMICINA
N.I. (Pa23) > 500 +

N.L: Nao Identificada CIM: Concentracao Inibitéria Minima

Tabela 2. Espécies bacterianas e genes de resisténcia (e int)
presentes nas amostras de S. magellanicus

Isolados resistentes CIM (ua/mL) gene erm (B ene tet(M ene van(B) int
ERITROMICINA
S. aureus (Sm17) 250 - -
S. epidermidis (Sm8) > 500 - -
Bac. nio cultivavel (Sm6) 250 - -
ESTREPTOMICINA
S. marcescens (Sm 13) > 6.000
Sem similaridade (Sm2) > 6.000
TETRACICLINA
E. faecium VRE (Sm15) 62 + -
E. faecium VRE (Sm18) 62 + -
E. faecium VRE (Sm17) 62 + -
S. marcescens (Sm10) 62 + -
S. marcescens (Sm13) 62 - -
S. marcescens (Sm14) 62 - -
E. coli APEC 018 (Sm16) 62 - -
E. coli (Sm19) 62 + -
V. fluvialis (Sm8) 8 - -
A. hydrophila (Sm11) 8 - -
C. freundii (Sm12) 124 - -
VANCOMICINA
Nio identificada (Sm7) > 500 +

OBS.: As células em branco indicam que a PCR néo foi
realizada, pois o0 gene ndo responderia pela resisténcia.

CIM: Concentrag&o Inibitoria Minima

CONCLUSOES

De acordo com os resultados, a resisténcia a antimicrobianos foi maior em
isolados da fragdo cultivavel de pinguins-de-magalhdes que em isolados de
pinguins antarticos. Ademais, em P. papua que de P. antarcticus, verificou-se
maior presenca de genes de resisténcia no DNA total que na fragdo cultivavel.
O isolamento de bactérias resistentes a antimicrobianos no
ambiente antértico indica que a resisténcia pode ser decorrente da
atividade antrépica, mesmo que remota, além de que pode ser
oriunda da contaminagéo de rios e oceanos. Outra possibilidade &
que a resisténcia observada € natural, sem associacéo de interagdo
com o homem ou agentes poluentes. A presenga comparativamente
baixa de isolados resistentes a antimicrobianos nas fezes de
pinguins antarticos sugere que a microbiota de animais que habitam
o ambiente antartico pode ser usada como parametro para a
resisténcia basal presente na microbiota de aves
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