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O sequenciamento do gene 16S rRNA apresenta limita¢des na identificacdo de espécies de
Lactobacilos devido a polimorfismos e multiplas copias deste gene. No sentido de aprimorar
a classificagio filogenética e superar estas limitagdes surge a proposta do uso de genes
constitutivos na identificacdo de lactobacilos. O presente estudo teve como objetivo avaliar
o uso dos genes constitutivospheS (subunidade o da fenilalanina), rpoA (subunidade o da
RNA polimerase) e groEL (hsp60 ou 60-kDa proteina de choque térmico) na identificagio de
espécies de lactobacilos orais mediante o sequenciamento parcial destes genes. Foi realizada
a extragio do DNA bacteriano dos isolados e a amplificagio dos genes por PCR, seguido
do sequenciamento dos mesmos. As sequéncias foram comparadas quanto a sua homologia
com sequéncias de nucleotideos do banco de dados do Centro Nacional de Informacio
Biotecnoldgica (NCBI). Os lactobacilos identificados nesse estudo pertencem as espécies de
L. paracasei (n=41), L. rhamnosus (n=35), L. plantarum (n=1), L. vaginalis (n=1) e L.
parabuchneri (n=1).

O generpoA ndo se mostrou efetivo como marcador filogenético para lactobacilos orais,
enquanto os genes pheS e groEL foram marcadores filogenéticos confidveis e com bom poder
discriminatdrio. No entanto, para os L. rhamnosus o gene groEL mostrou-se mais eficiente
do que o gene pheS. Assim, sugere-se o sequenciamento parcial do gene groEL como primeira
alternativa na identificacao genotipica de lactobacilos orais e, em casos de ndo amplificacdo, a
utilizagdo do gene phesS.
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